BABS5
SIMPULAN DAN SARAN

Dalam bab terakhir ini dipaparkan simpulan dan saran dari skripsi. Simpulan yang diambil
merupakan jawaban dari permasalahan yang sebelumnya telah dirumuskan di Bab 1. Saran yang
diberikan sebagai masukan untuk topik penulisan skripsi selanjutnya.

5.1 Simpulan

Skripsi ini membahas model epidemik SIS dan SIR menggunakan metode Rantai Markov diskret,
Rantai Markov kontinu, dan persamaan diferensial stokastik. Dari pembahasan tersebut, diperoleh
simpulan sebagai berikut :

1. Model epidemik SIS dan SIR menggunakan metode Rantai Markov diskret menghasilkan
persamaan berupa peluang banyaknya individu terinfeksi untuk model epidemik SIS dan
peluang banyaknya individu rentan dan terinfeksi untuk model epidemik STR.

2. Model epidemik SIS dan SIR menggunakan metode Rantai Markov kontinu menghasilkan
persamaan yang serupa dengan model epidemik S1.5 dan SIR Rantai Markov diskret. Namun,
peluang yang terbentuk memperhitungkan galat dan menggunakan satuan waktu yang bersifat
kontinu.

3. Model epidemik SIS dan SIR menggunakan metode persamaan diferensial stokastik mengha-
silkan persamaan diferensial yang merepresentasikan banyaknya individu dari waktu ke waktu
yang mengalami pertambahan maupun penurunan dengan mempertimbangkan gangguan pada
model. Berikut model epidemik SIS persamaan diferensial stokastik
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Untuk model epidemik STR persamaan diferensial stokastik dinyatakan sebagai berikut
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Gangguan pada model dinyatakan dalam W (t), Wi(¢), dan Wa(t) .

4. Solusi yang dihasilkan model epidemik SIS menggunakan metode Rantai Markov diskret,
Rantai Markov kontinu, dan persamaan diferensial stokastik cukup dekat dengan solusi model
epidemik S1S deterministik. Solusi model epidemik STR menggunakan metode Rantai Markov
diskret, Rantai Markov kontinu, dan persamaan diferensial stokastik konvergen ke solusi yang
dihasilkan oleh model epidemik STR deterministik.
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5. Hasil rata-rata langkah sampel solusi model epidemik S7S menggunakan metode Rantai
Markov diskret atau kontinu lebih kecil dari solusi model epidemik S1.5 deterministik. Hal ini
terlihat pada grafik solusi yang sebelumnya telah dibahas secara analitik.

5.2 Saran

Berdasarkan simpulan di atas, saran yang diberikan sebagai berikut :

1. Membahas model epidemik Rantai Markov diskret yang tidak lagi bergantung pada komparte-
men model deterministik, melainkan pada distribusi binomial, yaitu Model Greenwood dan
Reed-Frost untuk menentukan solusi model epidemik.

2. Membahas model epidemik selain SIS dan SITR menggunakan metode Rantai Markov diskret,
Rantai Markov kontinu, dan persamaan diferensial stokastik.

3. Membahas ekspektasi model epidemik STR menggunakan metode Rantai Markov diskret atau
kontinu.
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